Zatgcznik nr 1
Opis przedmiotu zaméwienia
Czesc 1
1.1 Przedmiot zamdwienia:

Izolacja RNA z 45 probek (krew petna ludzka, prob6wki PAXgene), z redukcja globin oraz
sekwencjonowanie RNA (po wzbogaceniu poliA) przy uzyciu sekwenatora lllumina NovaSeq, odczyty
typu ,paired-end”, dtugosci 150 bp.

Na prébke ~9 Gb, 30 miliondw odczytéw (,paired-end”), demultipleksowanie.

Bez analizy danych.

1.2 llos¢ prébek: 45
1.3 Transport:

Zamawiajgcy dostarczy prébki na wiasny koszt w ciggu miesigca od zawarcia umowy. Wykonawca
odedle wyniki badar w formie elektronicznej w ciggu 6-8 tygodni od otrzymania probek.

1.4 Wyniki:

Wyniki zostang dostarczone w postaci:

Surowych danych w formacie pliku FastQ.

Zestawy danych z sekwenatora lllumina dla kazdej prébki, mniejsza ilo$¢ odczytéw (naturalna
zmiennos$¢) moze dotyczyé nie wiecej niz 5% probek, ktore przeszty wejsciowg kontrole jakosci.
Co najmniej 80% par zasad w gwarantowanym zestawie danych musi mieé wskaznik jakosci Q-
score=>30.

Wyniki bedg zawiera¢ dane wszystkich prébek.

Wyniki bedg zawiera¢ szczegdtowy raport z projektu.

Wyniki zostang udostepnione drogg elektroniczng poprzez bezpieczny portal klienta z
uwierzytelnianiem dwuetapowym. Dane z portalu nalezy pobra¢ w ciggu 6 tygodni od udostepnienia.
W przypadku koniecznosci ponownego umieszczenia danych w portalu po tym okresie zostang
naliczone dodatkowe koszty.

Na zyczenie Zamawiajgcego wyniki mogg zosta¢ dostarczone na zewnetrznym dysku twardym za
dodatkowa optata.

Warunki ptatnosci:

Zamawiajacy zgadza sie na przedptate w wysokosci maksymalnie 60% wartosci zamdwienia, a
ptatnos¢ pozostatych 40% nastgpi w ciggu 14 dni od otrzymania wynikdw badan.



Czeéc 2

2.1 Przedmiot zamoéwienia:

Izolacja RNA z 45 prébek (ludzkie komdrki T CD4+ zawieszone w RNAlater/stayRNA),

oraz sekwencjonowanie RNA (po wzbogaceniu poliA) przy uzyciu sekwenatora lllumina NovaSeq,
odczyty typu ,paired-end”, 150 bp.

Na prébke ~30 Gb, 100 miliondw odczytdw (,paired-end”), demultipleksowanie.

PS. Mozliwo$¢ przejscia na inny tryb sekwencjonowania w razie niedostatecznej ilosci RNA.
Bez analizy danych

2.2 llos¢ probek: 45

2.3 Transport:

Zamawiajgcy dostarczy prébki na wiasny koszt w ciggu miesigca od zawarcia umowy. Wykonawca
odedle wyniki badan w formie elektronicznej w ciggu 6-8 tygodni od otrzymania prébek.

2.4 Wyniki:

Wyniki zostang dostarczone w postaci:

Surowych danych w formacie pliku FastQ.

Zestawy danych z sekwenatora lllumina dla kazdej prébki, mniejsza ilos¢ odczytdéw (naturalna
zmienno$¢) moze dotyczy¢ nie wiecej niz 5% probek, ktdre przeszty wejsciowg kontrole jakosci.
Co najmniej 80% par zasad w gwarantowanym zestawie danych musi mieé wskaznik jakosci Q-
score=30.

Wyniki bedg zawiera¢ dane wszystkich prébek.

Wyniki bedg zawiera¢ szczegdtowy raport z projektu.

Wyniki zostang udostepnione drogg elektroniczng poprzez bezpieczny portal klienta z
uwierzytelnianiem dwuetapowym. Dane z portalu nalezy pobra¢ w ciggu 6 tygodni od udostepnienia.
W przypadku koniecznosci ponownego umieszczenia danych w portalu po tym okresie zostang
naliczone dodatkowe koszty.

Na Zyczenie Zamawiajgcego wyniki moga zostac dostarczone na zewnetrznym dysku twardym za
dodatkowg opftata.

Warunki ptatnosci:

Zamawiajgcy zgadza sie na przedptate w wysokosci maksymalnie 60% wartosci zamowienia, a
ptatnosc pozostatych 40% nastgpi w ciggu 14 dni od otrzymania wynikdéw badan.



